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Mon groupe s'intéresse à l’étude moléculaire des processus épigénétiques chez les végétaux supérieurs. 
Nos recherches visent également à déterminer le degré d’implication de ces processus dans la régulation 
de l’expression des gènes au cours du développement ou en réponse aux changements de 
l’environnement d’une part, ainsi que dans la création de variants phénotypiques héritables d’autre part. 
De fait, les plantes semblent disposer d’une capacité importante à transmettre au travers des générations 
sexuées certaines modifications de la chromatine, sans changement de la séquence de l’ADN. Cette 
génétique sans variation de l’ADN est à ce jour largement inexplorée, mais pourrait se révéler essentielle 
à la compréhension de la composante héritable des caractères complexes et à l’évolution des espèces. 
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